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Chromatyna

Heinrich Wilhelm Gottfried 
von Waldeyer-Hartz, 1891

Nazwał chromatynę i 
chromosomy w 1888



Chromatyna przez następne 100 
lat



Modyfikacje histonów a chromatyna



Sieci interakcji chromatynowych



Domeny chromatynowe



Wizualizacja domen 
chromatynowych



Stan chromatyny 
a modyfikacje histonów



Kolory chromatyny





Ukryte stany chromatyny





Korelacje ze znanymi anotacjami



Modyfikacje specyficzne dla tkanki

Bonn et al. Nat. Genet, 2012



Jak wygląda obraz dla znanych genów

Bonn et al. Nat. Genet, 2012



Konstrukcja zbioru uczącego

Bonn et al. Nat. Genet, 2012



Stworzenie klasyfikatora 

Bonn et al. Nat. Genet, 2012



Jak działa klasyfikator

Bonn et al. Nat. Genet, 2012



Generowanie predykcji 
poza zbiorem uczącym

Bonn et al. Nat. Genet, 2012



Weryfikacja eksperymentalna

• 12 pozytywnych i 4 negatywne predykcje

• >90% prawidłowo! (1 pozytywna pomyłka)
Bonn et al. Nat. Genet, 2012



Podsumowanie
● Stan chromatyny jest skojarzony z modyfikacjami 

histonowymi
● Nie jest jasne jakie są prawdziwe związki przyczynowo 

skutkowe pomiędzy histonami i aktywnością
● Metody „bez nadzoru” takie jak Ukryte modele Markowa 

(HMM), pozwalają na segmentację na domeny, ale nie 
działają w szczegółowych przypadkach

● Metody klasyfikacji pozwalają (na podstawie 
przygotowanego zbioru uczącego) stworzyć model 
elementów funkcjonalnych

● Takich modeli można użyć do przewidywania funkcji nowych 
obszarów genomu
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